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de deficiencia de Fe y mecanismos de resistencia sistémica en las plantas, lo que lo posiciona
como un candidato prometedor para su uso como biofertilizante férrico e inductor de resistencia
en plantas.
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Resumen:

Una de las principales limitaciones en la produccion de cultivos de cucurbitaceas es la enfermedad
del oidio, causada por el hongo biotrofo Podosphaera xanthii. Para controlarla, se recomienda
utilizar estrategias de manejo integrado, siendo la aplicacion de fungicidas la mas efectiva. Sin
embargo, P. xanthii es capaz de desarrollar rapidamente resistencia a estos compuestos. Este
hecho, unido a las nuevas restricciones a nivel europeo en cuanto a la diversidad de productos
fitosanitarios disponibles en un futuro cercano, hacen necesario el desarrollo de nuevas
herramientas para un manejo eficaz de la enfermedad. La pared celular de los hongos es una
estructura Unica y esencial, que la convierten en una diana ideal para el desarrollo de nuevos
productos fitosanitarios. Gracias a la informacion gendémica y transcriptomica de la que
disponemos, habiamos identificado varios genes muy interesantes relacionados con la pared
celular de P. xanthii que, ademas, estdn muy conservados y presentes en otros hongos
fitopatégenos de relevancia en agricultura. Entre estos genes, se seleccionaron los que codifican
para una proteina anclada a GPI y los dos genes responsables de la sintesis de ramnosa, que ya
habian sido relacionados previamente con la virulencia flngica en otros patdgenos. Para
investigar en profundidad la implicacion de estos genes en el desarrollo y patogénesis de P.
xanthii, se empleo6 la tecnologia del ARN interferente (ARNI). Tras la sintesis de los ARNdc, se
realizaron ensayos de infiltracion en cotiledones de meldn, obteniéndose un notable
silenciamiento de la expresion génica y una reduccion significativa de la biomasa fangica. Por
otro lado, los estudios de microscopia 6ptica dieron como resultado una disminucién significativa
en los puntos de penetracion del patdgeno. Ademas, en el caso de la proteina GPI, mediante
microscopia electrénica de transmisién (TEM), se observaron aberraciones morfoldgicas en el
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ensamblaje de la pared celular. Por dltimo, se realizaron ensayos de silenciamiento génico
inducido por pulverizacion (SIGS) para determinar el potencial de estos genes como dianas para
el control de P. xanthii, dando como resultado reducciones de hasta un 68 % en el desarrollo de
sintomas en plantas de meldn. Todo ello sugiere gue estos genes podrian usarse como dianas para
el disefio de nuevas generaciones de antifungicos que se puedan integrar en los programas de
control de la enfermedad, ayudando a manejar las resistencias y a mantener un control eficaz de
la enfermedad.
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Resumen:

Las poblaciones naturales se organizan sobre la variabilidad genética que comparten los
individuos que las integran. El estudio de la variacion informa sobre la biologia de la especie y
sobre los factores que operan modelando la estructura genética de las poblaciones. Botrytis
cinerea es un patégeno ubicuo con un estilo de vida necrotrofo y que presenta un rango de
huéspedes muy amplio. Es el agente causal de la podredumbre gris en numerosas especies
vegetales, en particular sobre la vid. Es un patégeno muy versatil que esta presente de forma
permanente en el vifiedo. Las esporas asexuales, producidas profusamente sobre los tejidos
infectados o sobre restos vegetales, constituyen la principal fuente de indculo durante el ciclo
productivo de la vid. Los esclerocios facilitan su persistencia en condiciones adversas.

Es caracteristica la plasticidad genética del patdégeno y la diversidad fisiol6gica de sus poblaciones
naturales. El seguimiento de la podredumbre gris en los vifiedos de Castilla y Le6n ha permitido
identificar una serie de aislados de B. cinerea no agresivos. La caracterizacion genética y
fisiologica de estos “mutantes naturales” proporciona informacion basica sobre factores
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