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$8.2 Papel coordinado de los mecanismos de supresiéon de la inmunidad
disparada por quitina de Podosphaera xanthii

Nisrine Bakhat, Dolores Fernandez-Ortufio, Alejandro Pérez-Garcia

Instituto de Hortofruticultura Subtropical y Mediterranea “La Mayora”, Universidad de Malaga, Consejo
Superior de Investigaciones Cientificas (IHSM-UMA-CSIC)

Los patdgenos fungicos son los principales microorganismos destructivos para las
plantas terrestres y plantean desafios cada vez mayores para la produccién agricola
mundial. La quitina es un bloque de construccion vital para las paredes celulares de
los hongos y un inductor ampliamente efectivo para la inmunidad de las plantas. La
inmunidad desencadenada por quitina es una poderosa respuesta de defensa de las
plantas contra los hongos. Por ello, los hongos fitopatégenos han desarrollado
diferentes factores de virulencia que les permiten suprimir la activacion de esta
respuesta defensiva. En este estudio, pretendemos evaluar los mecanismos
moleculares de supresion desencadenados por quitina previamente identificados en
Podosphaera xanthii, el principal agente causal del oidio en cucurbitaceas. Estos
mecanismos consisten en la modificacion de oligdbmeros inmunogénicos de quitina
(CDA), la union a estos oligémeros (CHBE) y su degradacién (EWCAs). Para ello,
utilizamos la tecnologia de ARN de interferencia (ARNi), que consiste en la aplicacion
de ARN de doble cadena (dsRNA) disefiado para suprimir la expresion de los genes
PxCDA 'y PxEWCA, lo que daria como resultado la reduccién de los tres mecanismos
de supresion de sefalizacién de quitina mencionada anteriormente, ya que las
proteinas CDA y CHBE son productos del mismo gen PxCDA. La aplicacién de dsRNA
se llevo a cabo utilizando ensayos de discos de hoja e infiltracién de cotiledones de
meldn. Los resultados preliminares obtenidos indican que la aplicacion de dsRNA
reduce significativamente el desarrollo del hongo y los sintomas de la enfermedad de
oidio en meldn, lo que sugiere que los mecanismos de supresion de la sefalizacién
de quitina son esenciales para el desarrollo de P. xanthii.

Este trabajo fue financiado por AEI (PDC2021-121373-C21).
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